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Navod k pouziti C-MYC/CEPS8

Umisténi sondy na chromozému
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LSI C-MYC FISH kit je uréen ke stanoveni statusu genu C-MYC pomoci fluorescenéni in situ hybridizace (FISH) v lidské nadorové
tkani.

C-MYC FISH kit obsahuje dvé pfimo znacené fluorescenéni sondy v hybridizaénim pufru: LSI C-MYC a centromerickou sondu pro
chromozém 8 (CEP8), uréenou k enumeraci chromozému 8. C-MYC préba je zna¢ena fluorochromem Orange, centromericka
(alfasatelitni) préba CEPS8 je znacena fluorochromem Green.

C-MYC gen (lidsky homolog v-MYC genu, izolovaného z viru pta¢i myelocytomatoézy) je lokalizovan v oblasti 8g24. Kéduje jaderné
DNA vazebné proteiny, ovliviiujici v burice jak proliferaci tak i apoptézu.

MYC protein, p62, obsahuje amino-terminalni doménu s transaktivaéni aktivitou a karboxyl-terminalni DNA vazebnou a dimerizaéni
doménu s leucinovym zipem.

C-MYC gen (lidsky homolog v-MYC genu, izolovaného z viru pta¢i myelocytomatozy) je lokalizovan v oblasti 8g24. Koduje jaderné
DNA vazebné proteiny, ovliviujici v burice jak proliferaci tak i apoptézu. MYC protein, p62, obsahuje amino-terminalni doménu s
transaktivaéni aktivitou a karboxyl-terminalni DNA vazebnou a dimerizaéni doménu s leucinovym zipem. C-MYC je aktivovan u
vétsiny nadorll. Genetické zmény jako translokace, amplifikace nebo mutace C-MYC regulatord maiji pfimy vliv na expresi a/nebo
¢innost C-MYC.

Vysledky FISH

A B

Obr. 1: Stanoveni poctu kopii genu C-MYC a soucasného poctu kopii chromozému 8 na parafinovych fezech.
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a) Dvé kopie genu C-MYC i chromozému 8 v nadorovych burikach (fyziologicky stav).
b) Normalni pocet chromozému 8, vyssi pocet kopii genu C-MYC (amplifikace).
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